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Moricandia moricandioides (Boiss.) Heywood es un ende-
mismo ibérico que se localiza en poblaciones fragmentadas
y aisladas sobre substratos margosos y yesosos de la mitad
Este de Espana, sobre hdbitats en muchos casos prioritarios
por la Directiva Habitat 42/93. Se han reconocido 5 sub-
especies, en algunos casos dificilmente reconocibles a
partir de los caracteres morfoldgicos (moricandioides,
baetica, giennensis, cavanillesiana y pseudofoetida). Desde
el punto de vista legal, las subespecies pseudofoetida y
cavanillesiana estan protegidas a nivel regional en las
Comunidades Auténomas donde se localizan.

Mapa de distribucion de las subespecies de Moricandia moricandioides s.I.

MATERIAL Y METODOS

Se han muestreado un total de 80 individuos
pertenecientes a 16 poblaciones de Moricandia
moricandioides, intentando cubrir todo su
area de distribucion, asi como las diferentes
subespecies.

En este trabajo se presentan datos sobre la distribucion
de la variacién genética de la especie en toda su area de
distribucién a partir de marcadores moleculares plastidiales.
Este tipo de marcadores son muy utiles a la hora de
determinar la historia evolutiva de especies que presentan

El estudio de los patrones filogeograficos de

B Subsp. moricandioides

poblaciones separadas, ya que permiten identificar que 2:::5:;3‘““ esta especie ha sido llevado a cabo mediante
poblaciones son las mas emparentadas e incluso inferir i o oo la secuenciacién del espaciador intergénico
procesos evolutivos subyacentes como deriva génica, cuellos trnT-trnL del ADN plastidial, utilizando los

de botella poblacionales, fragmentacién, dispersion a larga marcadores universales de Taberlet et al.
distancia, etc. (1991). La amplificacion de esta region plastidial

ha sido llevada a cabo utilizando un programa

estandar de PCR, con temperatura de anilla-

- ~N miento de 52°C. La secuenciacién ha sido

llevada a cabo en el Servicio de secuenciaciéon

Habito de las cinco subespecies de M. moricandioides descritas. " ] )
de la Universidad de Murcia.

Las secuencias obtenidas fueron alineadas con
el programa Bioedit 7.0.9 (Hall 1999), y a
partir del alineamiento se construyeron redes
de parsimonia con el programa Network 4.6,
utilizando el médoto RM (Reduced Median)
de Bandelt et al. (1995). Ademas se construyé
un mapa de distribucion de haplotipos a fin
de ver como se distribuian en las poblaciones.
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RESULTADOS Y DISCUSION
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Red de parsimonia que muestra las relaciones entre los haplotipos encontrados en la regién trnT-trnL del genoma
plastidial de M. moricandioides.
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El alineamiento de la regién del intron trnT y el
espaciador trnT-trnL presenté un tamafo de 854
pb, observandose 21 haplotipos diferentes. En
cuanto a las subespecies, Uinicamente se observaron
haplotipos Unicos para las subespecies cavanillesiana
y pseudofoetida, (subespecie cavanillesiana 2 ha-
plotipos exclusivos y subespecie pseudofoetida
presenta 10 haplotipos Unicos) mientras que el
resto de subespecies comparten haplotipos.

Ademés, se ha observado que estos haplotipos
presentan un patrén geogréfico de distribucion,
de manera que se han observado dos grupos de
haplotipos: el primero, propio de las poblaciones
del norte, centro y las mas interiores del Sur penin-
sular, y el segundo grupo, propio de las poblaciones
del Sur y Sureste Peninsular. Ademas, se puede
observar que las poblaciones del Norte y Centro
de Espafia presentan un nimero muy bajo de
haplotipos por poblacién y en la mayor parte de
los casos un (nico haplotipo.

A partir de’estos resultados se pueden extraer
algunas conclusiones:

1. Las poblaciones del norte y centro peninsular,
mas empobrecidas en cuanto a niUmero de
haplotipos debieron verse afectadas muy posi-
blemente por fenémenos de cuello de botella
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poblacionales, o incluso pudiendo llegar a per-
derse en épocas historicas en las que el clima
era desfavorable (por ejemplo durante las suce-
sivos/periodos glaciales).

2. Las poblaciones del Sur Peninsular posiblemente
se vieron menos afectadas por las glaciaciones,
pudiendo actuar como refugios, e incluso en
algun caso’'como poblaciones fuente para la
colonizacion de los habitat mas septentrionales
durante los periodos interglaciales.

A partir de estos resultados se pueden definir una
serie/’de medidas de conservacion para las dos
subespecies incluidas en los catalogos de proteccion
regionales, entre las que se puede destacar:

- Disefio adecuado de recoleccion de semillas para
su’inclusién en bancos de germoplasma, que
implicarian el intentar recolectar la mayor parte
de haplotipos exclusivos encontrados.

~ Optimizacién de poblaciones a conservar. Ya que
(siendo realistas) es imposible conservar todas las
poblaciones, se deberfa priorizar la proteccion de
las poblaciones mas diversas y las que presenten
haplotipos Unicos o singulares, a fin de intentar
maximizar la conservacion de la mayor parte de
la variabilidad en la naturaleza.
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